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RESUMEN 
La peste porcina africana (PPA) es una enfermedad hemorrágica altamente contagiosa que afecta exclusivamente 
a suidos, carece de vacuna autorizada en la Unión Europea y constituye la principal amenaza sanitaria para el sector 
porcino global. Desde la introducción del genotipo II en Georgia en 2007, el virus de la PPA ha experimentado una 
expansión transcontinental sostenida que ha afectado a Europa, Asia y otras regiones. España, declarada libre en 
1995 tras la erradicación del genotipo I, afronta en la actualidad una nueva incursión en un contexto de elevada 
densidad de jabalíes periurbanos y de una industria porcina altamente intensificada y dependiente de la 
exportación. El 28 de noviembre de 2025 se confirmó la reintroducción del virus tras 31 años de ausencia, 
detectándose jabalíes infectados en la provincia de Barcelona. El brote corresponde a una variante del genotipo II 
con rasgos distintivos (Subgrupo 29). Este trabajo, presentado en la Real Academia de Doctores de España, analiza 
las implicaciones epidemiológicas de la posible circulación de una cepa de curso subagudo con elevada letalidad, 
evalúa los escenarios de difusión y describe las medidas de control implementadas, incluyendo zonificación, 
barreras frente al movimiento de jabalíes, búsqueda y extracción de carcasas, capturas de jabalíes y refuerzo de la 
bioseguridad en el sector porcino, pilar de la economía agraria española. 

PALABRAS CLAVE: Peste porcina africana, genotipo II, reemergencia epidemiológica, jabalí (Sus scrofa), 
bioseguridad porcina, dispersión espacial, control sanitario. 

ABSTRACT 
African swine fever (ASF) is a highly contagious hemorrhagic disease affecting exclusively suids. In the absence of an 
authorized vaccine in the European Union, it represents the main sanitary threat to the global swine industry. Since 
the introduction of genotype II in Georgia in 2007, ASF virus has undergone sustained transcontinental spread across 
Europe, Asia, and other regions. Spain, officially declared ASF-free in 1995 following the eradication of genotype I, is 
currently facing a new incursion in a context characterized by high densities of peri-urban wild boar and a highly 
intensified, export-dependent pig industry. On November 28, 2025, the reintroduction of the virus was confirmed after 
31 years of absence, with infected wild boar detected in the province of Barcelona. The outbreak corresponds to a 
genotype II variant with distinctive features (Subgroup 29). This work, presented at the Royal Academy of Doctors of 
Spain, analyzes the epidemiological implications of the potential circulation of a subacute, highly lethal strain, 
evaluates possible spread scenarios, and describes the control measures implemented. These include zoning, barriers 
to wild boar movement, carcass search and removal, wild boar population control, and reinforcement of biosecurity 
in the pig sector, a cornerstone of the Spanish agricultural economy. 

KEYWORDS: African swine fever; genotype II; epidemiological re-emergence; wild boar (Sus scrofa); swine 
biosecurity; spatial spread; disease control. 
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1. LA PPA COMO DESAFÍO GLOBAL Y NACIONAL 

La peste porcina africana (PPA) es una enfermedad vírica hemorrágica de declaración 
obligatoria que afecta exclusivamente a suidos domésticos y silvestres y que se caracteriza 
por elevadas tasas de letalidad y un profundo impacto socioeconómico (Sanchez-Cordon et 
al., 2018). A pesar de décadas de investigación, no existe actualmente una vacuna comercial 
autorizada en la Unión Europea, lo que limita las herramientas disponibles para su control 
y erradicación (Penrith et al., 2020; Dixon et al., 2019; Ceruti et al., 2025). 

La epidemiología global de la PPA cambió de forma decisiva tras la introducción del 
genotipo II en Georgia en 2007, evento que marcó el inicio de la actual panzootía 
euroasiática (Gallardo et al., 2015). Desde entonces, el virus se ha expandido 
progresivamente por Europa oriental y central, con el jabalí como principal hospedador 
implicado en la expansión y persistencia ambiental del patógeno y responsable de más del 
70 % de los casos notificados en la Unión Europea (EFSA, 2018). Posteriormente, el salto a 
Asia en 2018 evidenció la extraordinaria capacidad de dispersión transcontinental del virus 
y su impacto sobre los sistemas productivos intensivos (Ito et al., 2022). 

España constituye un caso epidemiológico singular. Tras más de tres décadas de lucha 
contra el genotipo I, el país obtuvo el estatus de libre de PPA en 1995, sustentado en un 
modelo de erradicación basado en sacrificio sanitario, control de movimientos y refuerzo 
de la bioseguridad (Jurado et al., 2018). Sin embargo, el contexto epidemiológico actual 
difiere sustancialmente del escenario histórico. La expansión demográfica del jabalí en la 
Península Ibérica, junto con la creciente interfaz fauna-medio urbano y la elevada densidad 
de explotaciones porcinas tecnificadas, configura un sistema epidemiológico 
potencialmente más vulnerable a la introducción y persistencia del virus (EFSA, 2018; 
Jurado et al., 2018). 

En este marco, la reemergencia del vPPA en 2025 representa no solo un evento sanitario 
puntual, sino un riesgo sistémico para el modelo productivo porcino español y para la 
estabilidad del comercio internacional de productos porcinos. 

2. EL SECTOR PORCINO ESPAÑOL: MAGNITUD ECONÓMICA Y RIESGO SISTÉMICO 

El sector porcino constituye el principal pilar de la ganadería española y uno de los 
componentes más estratégicos del sistema agroalimentario nacional. España se mantiene 
como primer productor de porcino de la Unión Europea y uno de los líderes mundiales, con 
una producción anual cercana a 5 millones de toneladas de carne de cerdo, lo que consolida 
su posición estructural en los mercados internacionales (AHDB, 2025).  
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El censo porcino español supera los 34 millones de animales, concentrando 
aproximadamente una cuarta parte de la cabaña porcina de la UE, y sustentando decenas de 
miles de explotaciones distribuidas principalmente en sistemas intensivos tecnificados 
(MAPA, 2024; Eurostat, 2023). Este peso productivo se traduce en una elevada dependencia 
del comercio exterior: en 2024 se exportaron alrededor de 2,7 millones de toneladas de 
productos porcinos por un valor próximo a 8.8 mil millones de euros, representando el 85 
% de las exportaciones cárnicas españolas (INTERPORC/MAPA, 2024).  

La elevada orientación exportadora del sector porcino —con una fuerte dependencia de 
mercados estratégicos como China, Japón y Corea del sur— convierte al sector en altamente 
vulnerable ante crisis sanitarias. De hecho, episodios recientes de PPA en Europa han 
provocado suspensiones parciales de certificados y restricciones comerciales, evidenciando 
el impacto inmediato que un brote puede tener sobre la cadena de valor (Reuters, 2025). 

3. DINÁMICA POBLACIONAL DEL JABALÍ EN LA PENÍNSULA IBÉRICA 

El jabalí constituye el principal reservorio silvestre del virus de la PPA en Europa y el 
elemento clave para su persistencia ambiental y expansión geográfica. La evidencia 
acumulada demuestra que la abundancia y conectividad de las poblaciones de Sus scrofa 
condicionan de forma determinante la epidemiología del virus en el interfaz fauna 
doméstica-silvestre (Cadenas-Fernández et al., 2019). 

En España, la especie ha experimentado una expansión demográfica y espacial muy 
marcada durante las últimas décadas, colonizando áreas donde anteriormente era escasa o 
inexistente. Estudios recientes muestran que las poblaciones continúan creciendo 
especialmente en zonas de reciente colonización y entornos periurbanos, lo que incrementa 
el riesgo epidemiológico y la frecuencia de interacción con el ser humano y el ganado 
doméstico (Pérez-González et al., 2025). Las estimaciones actuales sitúan la población de 
jabalí en España entre 1,76 y 2,41 millones de individuos, con densidades particularmente 
elevadas en el corredor mediterráneo, donde coinciden sistemas intensivos de producción 
porcina y grandes infraestructuras de transporte, configurando un escenario de alto riesgo 
para la introducción y difusión de la PPA (Smith et al., 2026). En Cataluña, la densidad media 
de jabalí se estima en torno a 6 individuos/km², si bien en determinados sectores del 
noreste se han documentado valores que superan los 15 individuos/km² (DARPA, 2024). 

Diversos factores antrópicos y ecológicos explican esta explosión poblacional: aumento de 
la superficie forestal, abandono rural, modificación de los usos del suelo, suplementación 
alimentaria directa/indirecta y elevada plasticidad ecológica de la especie. Además, en 
ambientes mediterráneos los factores climáticos, y particularmente la precipitación 
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primaveral, desempeñan un papel clave en la dinámica poblacional del jabalí al incrementar 
la disponibilidad de recursos y favorecer la supervivencia de los rayones y el éxito 
reproductivo de las hembras (Colomer et al., 2024). El jabalí presenta además rasgos típicos 
de estratega r (precocidad reproductiva, camadas numerosas y alta supervivencia juvenil), 
lo que limita la eficacia de la caza recreativa como única herramienta de control (Gortazar 
et al., 2026). Desde el punto de vista epidemiológico, la creciente sinurbización del jabalí —
con presencia estable en áreas urbanas y periurbanas— y la interacción con explotaciones 
porcinas genera nuevos escenarios de riesgo sanitario (Morelle et al., 2026) y dificulta las 
estrategias clásicas de contención basadas en barreras físicas y reducción poblacional 
(Vicente et al., 2019). 

En conjunto, la dinámica expansiva del jabalí en la Península Ibérica constituye uno de los 
principales determinantes del riesgo de endemicidad de la PPA y obliga a implementar 
estrategias integradas de gestión poblacional, vigilancia sanitaria y control en la interfaz 
periurbana. 

4. CRONOLOGÍA Y CARACTERIZACIÓN DEL BROTE DE PPA EN CATALUÑA (2025-2026) 

La detección del primer foco de PPA en jabalíes silvestres en Cataluña a finales de 2025 
supuso la confirmación de la entrada del virus en el territorio español tras más de tres 
décadas de ausencia. Este evento epidemiológico se enmarca en el contexto de expansión 
progresiva del genotipo II del vPPA en Europa desde su introducción en Georgia en 2007, 
con posteriores episodios de diseminación hacia Europa oriental, central y occidental, 
frecuentemente asociados a la dinámica de las poblaciones de jabalí y a saltos a larga 
distancia debido a acciones antrópicas (Dei Giudici et al., 2023; Jori et al., 2025). 

El brote fue inicialmente identificado mediante el sistema de vigilancia pasiva en fauna silvestre, 
basado en la notificación y análisis laboratorial de cadáveres de jabalí hallados en el medio 
natural. Este enfoque ha demostrado ser el método más sensible para detectar la circulación 
temprana del virus en poblaciones silvestres, dado que la elevada letalidad del genotipo II 
provoca un incremento de la mortalidad detectable en el campo (Morelle et al., 2020). 

Los primeros casos positivos se detectaron en el área metropolitana de Barcelona, 
concretamente en municipios de la comarca del Vallès Occidental, una zona caracterizada 
por una elevada densidad de jabalíes y una intensa interacción entre ecosistemas agro-
forestales, áreas periurbanas y corredores ecológicos asociados a la red fluvial. Tras la 
confirmación de los primeros casos, se activaron los protocolos establecidos en el marco del 
Reglamento de Ejecución (UE) 2023/594, incluyendo la delimitación de zonas infectadas, la 
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instalación de barreras de contención de movimientos de jabalí, y la búsqueda y extracción 
de carcasas, así como el refuerzo de la vigilancia sanitaria (MAPA, 2026; Jori et al., 2021). 

Según la actualización oficial de la situación epidemiológica emitida por el Ministerio de 
Agricultura, Pesca y Alimentación el 12 de marzo de 2026, se han confirmado 38 focos de 
PPA en jabalíes silvestres, de los cuales 3 corresponden a focos primarios y 35 a focos 
secundarios, con un total acumulado de 227 jabalíes positivos detectados mediante análisis 
de laboratorio. En paralelo a los casos positivos, se realizaron análisis diagnósticos sobre 
1.971 jabalíes adicionales, de los cuales 1.408 correspondían a animales capturados o 
abatidos sin sintomatología clínica y 563 procedían de vigilancia pasiva (cadáveres o 
animales con signos clínicos compatibles). Todos estos individuos resultaron negativos por 
PCR, lo que permitió delimitar con mayor precisión la extensión espacial del brote y evaluar 
la eficacia de las medidas de contención (MAPA, 2026a).  

El patrón espacial de los casos mostró inicialmente una distribución relativamente agregada 
en el entorno de los focos iniciales, un comportamiento consistente con el modelo 
epidemiológico descrito en otros países europeos con focos a largas distancias (Lentz et al., 
2023), donde la propagación local del virus se produce principalmente a través del contacto 
directo entre jabalíes y la exposición a cadáveres infectados en el medio natural (Sung Yoo et 
al., 2025; Schulz et al., 2019). 

Tras la confirmación del brote, las autoridades sanitarias españolas y catalanas 
implementaron un conjunto de medidas integradas de control epidemiológico. Estas 
actuaciones incluyeron la intensificación de la búsqueda activa de cadáveres, considerada 
una estrategia clave para reducir la carga viral ambiental y limitar la transmisión del virus 
más frecuente entre jabalíes (Morelle et al., 2020; Probst et al., 2017). 

Asimismo, se puso en marcha un programa de reducción poblacional mediante captura en 
trampas y abatimiento selectivo realizado por agentes rurales y otras autoridades. En las 
primeras semanas de aplicación de estas medidas se abatieron 118 jabalíes en la zona de 
control intensivo, todos ellos negativos por PCR, lo que sugiere que las actuaciones se estaban 
realizando principalmente en áreas periféricas de la zona infectada. Otra de las herramientas 
utilizadas fue la instalación de sistemas de vallado estratégico a lo largo de vías de 
comunicación y en puntos de tránsito habituales de jabalíes. Estos dispositivos, combinados 
con el refuerzo de vallados ya existentes en carreteras y vías férreas, tenían como objetivo 
limitar la dispersión del virus mediante la restricción de los movimientos de los animales. 
Además, se instalaron 222 puntos de control en estructuras de cruce de vías (drenajes y pasos 
superiores o inferiores) con vallados y otro tipo de barreras como pasos de rejilla tipo trámex, 
para gestionar los desplazamientos de la fauna silvestre (MAPA, 2026a). 
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El 20 de febrero de 2026 el Comité Permanente PAFF de la Comisión Europea aprobó la 
actualización de la regionalización sanitaria en Cataluña conforme al Reglamento de 
Ejecución (UE) 2023/594. Esta decisión estableció la delimitación de una zona infectada (de 
6 km de radio desde los focos primarios) y zona de vigilancia (de 20 km de radio) con el 
objetivo de permitir la reanudación controlada de determinados movimientos de animales 
y productos porcinos bajo estrictas condiciones de bioseguridad. En paralelo, se 
intensificaron los controles sanitarios en las explotaciones porcinas situadas en las áreas 
afectadas. En total, 60 explotaciones localizadas en las zonas reguladas fueron sometidas a 
inspecciones de bioseguridad y vigilancia clínica reforzada, sin detectarse hasta la fecha 
signos compatibles con la enfermedad en porcino doméstico. Este resultado es 
particularmente relevante desde el punto de vista epidemiológico, ya que la experiencia 
europea demuestra que la transición del virus desde poblaciones silvestres hacia 
explotaciones porcinas suele constituir el punto crítico que desencadena las mayores 
consecuencias económicas y sanitarias (EFSA et al., 2023). 

Tabla 1. Evolución del muestreo y casos confirmados de PPA en jabalí (Cataluña, actualización 
febrero 2026) 

Parámetro epidemiológico Valor registrado 

Periodo analizado Noviembre 2025 – Febrero 2026 
Primer caso confirmado 28 noviembre 2025 
Área inicial de detección Cerdanyola del Vallès (Barcelona) 
Jabalíes analizados (total) 2.198 
Jabalíes positivos confirmados (PCR) 227 
Jabalíes negativos capturados/abatidos 1.408 
Jabalíes negativos procedentes de 
vigilancia pasiva 

563 

Número total de focos notificados 38 
Focos primarios 3 
Focos secundarios 35 
Municipios afectados 9 
Municipios principales Cerdanyola del Vallès, Sant Cugat del Vallès, Sant 

Quirze del Vallès, Terrassa, Rubí, Molins de Rei, Sant 
Feliu de Llobregat, Sant Just Desvern y Barcelona 

Zona epidemiológica principal Vallès Occidental – entre Bellaterra y el entorno del 
Parque Natural de Collserola 

Explotaciones porcinas inspeccionadas 60 
Casos confirmados en porcino doméstico 0 
Animales abatidos en control poblacional 118 
Barreras físicas instaladas 222 
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5. INTERPRETACIÓN EPIDEMIOLÓGICA 

La evolución temporal del brote sugiere un patrón de difusión espacial radial y progresiva, 
característico de las fases iniciales de introducción del virus en poblaciones de jabalí. En 
este tipo de dinámica, la propagación se produce principalmente a escala local, mediante 
contacto directo entre animales infectados y susceptibles a nivel intra-grupo, así como por 
la exposición a cadáveres contaminados que actúan como reservorios temporales del virus, 
favoreciendo la transmisión inter-grupo (Figura 1; Shaw et al., 2024). Este mecanismo 
genera una expansión geográfica gradual y territorialmente contigua alrededor de los focos 
primarios, con un avance relativamente lento, pero epidemiológicamente persistente (Lentz 
et al., 2022). Patrones similares de dispersión espacial han sido descritos en varios países 
europeos afectados por PPA desde 2014, donde la persistencia ambiental del virus en restos 
orgánicos infectados constituye uno de los factores clave que sostienen la transmisión en 
poblaciones de jabalí (Bosch et al., 2017).  

 
Figura 1. Interacción de jabalíes (Sus scrofa) con restos de un cadáver de su misma especie. La imagen ilustra el 

comportamiento de necrofagia y contacto oronasal, mecanismos críticos en la epidemiología de la PPA. Las carcasas 
infectadas actúan como reservorios ambientales de alta persistencia, facilitando la transmisión del virus tanto dentro 

del grupo familiar como entre diferentes piaras que frecuentan el mismo punto de alimentación, lo que favorece el 
mantenimiento del ciclo infeccioso en el medio natural. 

En el caso del brote de Cataluña, la mayor parte de los casos se han concentrado en el Vallès 
Occidental, con una progresión hacia el sur que aproxima el frente epidemiológico al 
interior del Parque Natural de Collserola, un área forestal continua más espesa, 
caracterizada por elevadas densidades de jabalíes y una fuerte interfaz urbano-forestal. Este 
tipo de entorno favorece tanto la persistencia del virus como la detección temprana de 
cadáveres debido a la mayor frecuencia de interacción con actividades humanas. 
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El hecho de que no se hayan detectado casos en explotaciones porcinas hasta la fecha 
representa un elemento clave para la contención del brote. La experiencia europea 
demuestra que el salto epidemiológico desde poblaciones silvestres hacia el sector porcino 
doméstico constituye un detonante de crisis comerciales a mayor escala. 

6. ANÁLISIS MOLECULAR: LA SINGULARIDAD DEL AISLADO (GENOTIPO II, SUBGRUPO 29) 

La caracterización molecular del virus responsable del brote detectado en Cataluña en 
noviembre de 2025 se realizó mediante tipificación filogenética y secuenciación genómica 
completa en el Laboratorio de Referencia de la Unión Europea para la PPA (CISA-
CSIC/INIA). El análisis del gen B646L (p72) confirmó que el aislado pertenece al Genotipo 
II del vPPA, el linaje responsable de la actual epizootía euroasiática tras su introducción en 
Georgia en 2007 (Bastos et al., 2003; Dixon et al., 2019). La tipificación multigénica, basada 
en marcadores utilizados habitualmente para discriminar sublinajes dentro del Genotipo II 
—como la región CVR del gen B602L, el IGR entre I73R e I329L y regiones de las familias 
multigénicas MGF— reveló una firma genética singular. En particular, se identificó una 
sustitución nucleotídica específica en la región MGF505-9R/10R, lo que permitió clasificar 
provisionalmente el virus del brote español como un nuevo subgrupo genético (Subgrupo 
29) dentro del Genotipo II (MAPA 2026b). 

La secuenciación genómica completa mostró un genoma de aproximadamente 180 kb que 
presenta una deleción extensa de 9820 pb en la región variable izquierda (Left Variable 
Region, LVR) en comparación con la cepa basal Georgia 2007/1 (MAPA 2026b). Esta deleción 
afecta a varios genes pertenecientes a las familias multigénicas MGF110, MGF360 y MGF100, 
implicadas parcialmente en la modulación de la respuesta inmune del hospedador y en la 
determinación de la virulencia viral (Chapman et al., 2011; Dixon et al., 2019). 

Algunas deleciones en estas familias génicas se han asociado previamente con 
modificaciones en la interacción virus-hospedador y con posibles cambios en la 
patogenicidad del virus (Reis et al., 2016). En conjunto, la combinación de esta deleción 
estructural y de mutaciones puntuales genera una huella genómica distintiva, clave para la 
trazabilidad epidemiológica del brote y para el seguimiento evolutivo del virus durante su 
circulación en poblaciones de jabalí. 
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Figura 2. Organización genómica del aislado español del vPPA detectado en Cataluña (2025) en comparación con la 
cepa de referencia Georgia 2007/1. Representación esquemática del genoma lineal de doble cadena de ADN del 

ASFV (≈189,3 kb) basada en la arquitectura descrita para la cepa Georgia 2007/1 (genotipo II; adaptada de Dixon et 
al., 2013), que incluye una región central conservada (CCR) flanqueada por regiones variables izquierda (LVR) y 

derecha (RVR), donde se localiza la mayor parte de la diversidad genética del virus (Dixon et al., 2013). Las flechas 
indican la orientación y posición de los genes virales. Las modificaciones genómicas señaladas en rojo corresponden 

a las modificaciones genómicas identificadas durante la caracterización del aislado detectado en España en 
noviembre de 2025 (subgrupo genético GII/29), y descritos en el Informe inicial del Comité Científico en relación 

con el brote de peste porcina africana en España (2026b). 

7. IMPLICACIONES EPIDEMIOLÓGICAS: POSIBLE PROLONGACIÓN DEL CURSO CLÍNICO 
Y PATOLÓGICO 

La información molecular, epidemiológica y patológica disponible durante la fase inicial del 
brote sugiere que el aislado detectado en Cataluña podría presentar una dinámica de 
infección ligeramente distinta a la observada en otros brotes recientes de Europa asociados 
a genotipo II altamente virulento. No existen, hasta el momento, evidencias de 
supervivencia de animales infectados; sin embargo, diversos indicadores apuntan a que el 
curso clínico y el proceso patológico podrían ser más prolongados que los descritos para las 
cepas de evolución hiperaguda o aguda, responsables de episodios a largas distancias en 
Europa oriental y central (Gallardo et al., 2021; Schulz et al., 2019). 

Las necropsias realizadas en jabalíes detectados en el área afectada han mostrado lesiones 
compatibles con formas subagudas de la enfermedad en cadáveres de jabalíes, incluyendo 
hemorragias petequiales marcadas en riñón y en pulmón, sin evidencias generalizadas de 
muerte peraguda inmediata tras la infección. Este patrón podría sugerir un periodo de 
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infección más prolongado, lo que potencialmente ampliaría la ventana temporal durante la 
cual los animales infectados pueden desplazarse y transmitir el virus dentro de las 
poblaciones de jabalí. Desde una perspectiva comparativa, los brotes puntuales a largas 
distancias en Europa asociados a subgrupos genéticos del genotipo II (por ejemplo, los 
subgrupos 3, 19 y 25) se han caracterizado por un curso clínico predominantemente agudo 
o hiperagudo, con letalidad cercana al 100% en pocos días tras la infección, favoreciendo 
patrones de dispersión rápida asociados a movimientos humanos o transporte de productos 
contaminados. En contraste, un curso clínico ligeramente más prolongado podría favorecer 
una propagación espacial más gradual dentro de las poblaciones locales de jabalí. 

La confirmación de estas hipótesis requerirá estudios experimentales de patogenicidad y 
análisis comparativos de virulencia, que permitan determinar con precisión las 
características biológicas del aislado detectado y su posible impacto sobre la dinámica de 
transmisión en poblaciones silvestres. 

8. ACTUACIONES DE CONTROL, MEDIDAS DESARROLLADAS Y RECOMENDACIONES 
ESTRATÉGICAS 

La estrategia de respuesta frente al brote de PPA detectado en Cataluña se ha basado en un 
modelo integrado de gestión epidemiológica, siguiendo las recomendaciones 
internacionales para la contención de la enfermedad en poblaciones de jabalí, y 
principalmente con las lecciones aprendidas en otros focos de PPA en jabalí a larga distancia 
(Figura 3). Este enfoque combina medidas de reducción del riesgo de transmisión 
ambiental, limitación de movimientos de animales y disminución de la densidad 
poblacional, con el objetivo de interrumpir la circulación viral y evitar su transmisión al 
porcino doméstico (EFSA, 2021; Chenais et al., 2019). 

Una de las primeras medidas aplicadas ha sido la restricción del acceso público a 
determinadas áreas forestales dentro de la zona infectada, especialmente en aquellas donde 
se han detectado cadáveres o focos positivos. Estas restricciones buscan evitar 
perturbaciones que puedan provocar desplazamientos de jabalíes potencialmente 
infectados y reducir el riesgo de dispersión mecánica del virus por actividades humanas, 
incluyendo senderismo, ciclismo o trabajos forestales. La literatura epidemiológica ha 
demostrado que las actividades humanas pueden contribuir indirectamente a la dispersión 
espacial del virus a través del transporte de material contaminado, especialmente en 
contextos periurbanos o con elevada movilidad humana (Chenais et al., 2019). 

Paralelamente, se ha implementado un programa intensivo de búsqueda activa y retirada 
sistemática de cadáveres de jabalí, considerada una de las medidas más eficaces para 
reducir la persistencia ambiental del virus. El vPPA presenta una elevada estabilidad en 



Anales de la Real Academia de Doctores de España. Volumen 11, número 2 – 2026, páginas 265-282 
Barasona J.A., et al. – Reemergencia de la peste porcina africana en España (2025-2026)… 

 
 
 
 

 

Reemergencia de la peste porcina africana en España (2025-2026)… | 275 
 

tejidos en descomposición, pudiendo permanecer infeccioso durante largos periodos en 
restos animales y suelos contaminados. Diversos estudios experimentales y 
observacionales han demostrado que los cadáveres constituyen un importante reservorio 
epidemiológico y pueden mantener la circulación viral en poblaciones de jabalí incluso 
cuando la densidad de animales vivos es baja (Probst et al., 2017; EFSA, 2021). Por ello, se 
han organizado equipos especializados que realizan prospecciones sistemáticas del 
territorio, con apoyo de unidades caninas entrenadas para la detección de restos biológicos 
y tecnologías de apoyo como drones con cámaras térmicas en zonas de difícil acceso. 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

Figura 3. Distribución espacial de los brotes de PPA en Europa durante el periodo 2014–2026. El mapa que muestra 
la localización de focos notificados de PPA en cerdo doméstico (puntos rojos) y jabalí (puntos morados). Los círculos 
destacan los principales eventos de dispersión a larga distancia que han dado lugar a nuevos focos epidemiológicos 

en poblaciones de jabalí, separados geográficamente de los frentes de expansión continua del virus. Los círculos 
azules señalan focos que han sido contenidos y erradicados con éxito mediante estrategias intensivas de control. Por 

el contrario, los círculos rojos indican regiones donde la infección ha derivado en establecimiento endémico en 
poblaciones silvestres, con expansión sostenida del virus en el territorio, y desarrollo de nuevos frentes epidémicos. 
El patrón espacial observado refleja la coexistencia de dos procesos epidemiológicos: (i) una expansión geográfica 
progresiva por transmisión local en jabalíes, y (ii) introducciones discontinuas a larga distancia, responsables de la 

aparición de nuevos focos aislados en Europa central y occidental. 

Un elemento particularmente relevante en la estrategia de contención ha sido la instalación 
de cerramientos perimetrales estratégicos destinados a limitar los movimientos naturales 
de jabalíes entre áreas infectadas y territorios libres de la enfermedad. En el contexto 
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europeo, la utilización de barreras físicas se ha consolidado como una herramienta 
complementaria para frenar la expansión espacial del virus, especialmente en fases 
tempranas del brote. Experiencias previas en países como Bélgica, República Checa, Suecia 
o Alemania han demostrado que la recogida sistemática de carcasas y la instalación de 
vallados combinada con la reducción de densidad poblacional puede contribuir 
significativamente a la contención del virus dentro de áreas geográficas delimitadas (O’Neill 
et al., 2020; Reichold et al., 2022). 

En el caso del brote de Cataluña, la estrategia ha consistido en aprovechar y reforzar 
infraestructuras lineales ya existentes —como autopistas, vías ferroviarias y carreteras de 
alta capacidad— para crear barreras funcionales al movimiento de jabalíes, 
complementándolas con la instalación de vallados adicionales en puntos críticos de 
permeabilidad. Estas infraestructuras, cuando se encuentran adecuadamente cerradas 
mediante vallados cinegéticos específicos para jabalí, anclados o enterrados al terreno en 
su base, y correctamente mantenidos (Rosell et al., 2019; Rosell et al 2023), pueden actuar 
como elementos de compartimentación territorial que reducen significativamente la 
probabilidad de dispersión de animales infectados. No obstante, la eficacia de estas barreras 
depende de múltiples factores, incluyendo la continuidad del cerramiento, la presencia de 
pasos de fauna, la topografía del terreno y el comportamiento adaptativo del jabalí, una 
especie altamente oportunista capaz de explotar puntos débiles en las infraestructuras 
(Laguna et al., 2022). 

Por este motivo, la estrategia aplicada ha incluido la revisión sistemática y el refuerzo de 
vallados existentes, el cierre temporal de determinados pasos de fauna y la instalación de 
cerramientos complementarios en zonas de paso identificadas mediante estudios de 
movimiento de jabalíes. Estas actuaciones se han diseñado teniendo en cuenta el 
conocimiento acumulado sobre ecología espacial del jabalí, que indica que la dispersión de 
individuos puede alcanzar varios kilómetros (Keuling et al., 2009; Laguna et al., 2021), 
Datos recientes aún no publicados obtenidos a partir de jabalíes marcados con GPS en 
Cataluña registran movimientos de dispersión que alcanzan distancias comprendidas entre 
20 y 50 km. 

La cuarta línea de actuación consiste en la reducción dirigida de la densidad de jabalí 
mediante capturas y control silencioso, realizadas por equipos especializados mediante 
distintos métodos adaptados al contexto periurbano y forestal, incluyendo trampeo, 
esperas selectivas o caza con silenciadores y visores nocturnos, y con el apoyo de drones 
para la localización de los animales. La reducción de densidad constituye un elemento clave 
para disminuir la probabilidad de contacto entre animales susceptibles e infectados, así 
como para limitar la persistencia del virus en el ecosistema (EFSA, 2021). 
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De forma paralela, se han reforzado las medidas de bioseguridad en explotaciones porcinas 
situadas en las zonas de riesgo, incluyendo vigilancia clínica intensificada, muestreo 
diagnóstico sistemático y control estricto de movimientos de animales y vehículos. A medio 
plazo, se plantea además la creación de una franja territorial con densidades muy bajas de 
jabalí en el entorno de las áreas infectadas, que actúe como zona de amortiguación 
epidemiológica reduciendo la probabilidad de expansión del virus hacia nuevas regiones. 

La experiencia acumulada en Europa indica que la cooperación entre administraciones 
públicas, comunidad científica, gestores de fauna, sector ganadero y población local es un 
elemento crítico para lograr la erradicación de la enfermedad. En ausencia de vacunas 
autorizadas en la Unión Europea, la aplicación sostenida de estas medidas de gestión 
integrada constituye actualmente la herramienta más eficaz para controlar la PPA en 
poblaciones de jabalí y proteger la sanidad del sector porcino (Blome et al., 2020). 

9. CONCLUSIONES 

La reemergencia de la PPA en España tras más de tres décadas de ausencia representa un 
desafío epidemiológico de gran complejidad, condicionado tanto por las características 
ecológicas del entorno afectado como por la dinámica de transmisión del virus en 
poblaciones de jabalí. A diferencia del escenario epidemiológico existente durante el 
proceso de erradicación del genotipo I entre 1960 y 1994, el virus se enfrenta actualmente 
a una realidad territorial y ecológica profundamente distinta, caracterizada por densidades 
significativamente más elevadas de jabalí y por una creciente interacción entre fauna 
silvestre, ganado y entornos periurbanos (Barasona et al., 2014). Este contexto incrementa 
de forma notable la dificultad de aplicar medidas de control tradicionales y aumenta el 
riesgo de persistencia del virus en el medio natural. 

Las características observadas en el aislado detectado, junto con la posible prolongación del 
curso clínico en animales infectados, podrían favorecer dinámicas de transmisión local 
sostenida en poblaciones de jabalí, lo que incrementa el riesgo de establecimiento endémico 
si las medidas de control no se aplican con la intensidad y continuidad necesarias. En este 
contexto, la contención del brote requiere la aplicación simultánea y sostenida de múltiples 
estrategias de intervención, incluyendo bioseguridad reforzada en explotaciones porcinas, 
búsqueda y eliminación de carcasas de jabalíes, zonificación epidemiológica estricta, 
limitación de movimientos de fauna mediante barreras físicas y reducción intensiva de 
densidad poblacional de jabalíes. 

La experiencia europea demuestra que el éxito de estas estrategias depende en gran medida 
de la aplicación coordinada y simultánea de todas las medidas disponibles, evitando la 
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dependencia excesiva de una única herramienta de control. En consecuencia, la estrategia 
recomendada debe basarse en ejercer una presión de control elevada y sostenida sobre 
todos los componentes del sistema epidemiológico, incluso situándose en el límite superior 
de intensidad de cada intervención. En este enfoque, la implementación de una medida 
adicional nunca debe interpretarse como sustituta de las restantes, sino como un elemento 
complementario dentro de un marco de actuación integral. 

En definitiva, la erradicación del virus en el actual contexto epidemiológico dependerá de la 
capacidad de mantener una estrategia coordinada, multidisciplinar y sostenida en el tiempo, 
capaz de responder simultáneamente a los retos derivados de la elevada densidad de 
jabalíes, la complejidad del entorno periurbano y la importancia económica estratégica del 
sector porcino español. 
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